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Degradace vybranych prechodovych raselinist’ a trasovist’ z hlediska hub
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Prechodova raSelini$té a tfasovisté jsou ohrozena zménou vodniho reZimu, eutrofizaci a v né€kterych
ptipadech i absenci managementu, coz vede k jejich postupnému zarlstani konkurencéné silngj$imi
druhy rostlin a degradaci. Nasim cilem bylo zjistit, jak na tyto zmény reaguji houby a zda ochranai-
sky vyznamné druhy ptezivaji i v degradovanych ¢astech téchto biotopii. Na vybranych raselinistich
na Tiebonsku a na Vysocing bylo v roce 2024 zalozeno 30 dvojic ploch v zachovalé a degradované
¢asti o rozmérech 10 x 10 m. Na téchto plochach je pravidelné sledovan rist plodnic, a v fijnu 2024
byly odebrany vzorky na environmentéalni sekvenovani (eDNA). Pfes problémy se suchem byly
dosud zaznamenany plodnice 111 druhi, z nichZ 29 druhti patii k charakteristickym pro studované
biotopy. VétSina téchto druhli se vyskytovala vyluéné na zachovalych plochach nebo je alespon
preferovala, 9 se vyskytovalo na obou typech ploch a 5 druhil rostlo pfevazné na degradovanych
plochach. Tyto vysledky jsou ovSem ovlivnény malym poctem opakovani a budou ovéfovany v se-
zoné 2025. Pomoci eDNA bylo zachyceno pouze 34 ze 111 druhii pozorovanych na plochéach
v podobé plodnic, zbytek byly mikroskopické houby, dosud nezaznamenané nebo neidentifikované
druhy. Z pfedbézné analyzy eDNA dat vyplyva, ze sloZeni houbovych spolecenstev zachovalych
ploch je si vzajemné podobnéjsi nez spolecenstva degradovanych ploch.

Vyzkum je podpofen Grantovou agenturou Ceské Republiky (projekt &islo 24-108448).

Abiotické faktory a nie su¢asny manazment ovplyviuju vyskyt smrcéka stepného
(Morchella steppicola Zerova) na Slovensku

VLADIMIR KUNCA
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Lokality smr¢ka stepného (Morchella steppicola) hodnotime na Slovensku, v krajine, ktora pred-
stavuje severnu hranicu jeho rozSirenia v tejto Casti strednej Eurdpy. Na zber environmentalnych
udajov a informdcii o si¢asnom manazmente krajiny bolo vybranych celkovo 30 lokalit. P6dy na
Studovanych lokalitdich su prevazne neutrdlne az menej zéasadité¢, s pH v rozmedzi 6,6-7,75,
s priemernou hodnotou 7,25. Tieto pddy pochadzaju prevazne zo spraSe alebo pieskovca. Predmet-
n¢é lokality su teplomilné, prevazne vo forme pasienkov alebo suchych stepnych travnatych poras-
tov, nachddzajucich sa v nadmorskej vyske od 97 do 326 metrov nad morom. Niekol'ko Studova-
nych lokalit (27 %) je formovanych umelo vytvorenymi krajinnymi prvkami. Diskutujeme o hroz-
bach pre lokality smrcka stepného na Slovensku, s odkazom na sti¢asntl absenciu pastvy na niekto-
rych lokalitach a potencialneho zarastania krikmi a stromami.



Taxonomické a ekologické aspekty jazyckovitych hib:
od klasifikacie po trofizmus
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Niekol'koro¢ny cieleny vyskum vyustil do objavenia dvoch novych druhov hib rodu Geoglossum
pre vedu. Zbery pochadzaji z Rumunska, z nezvyc¢ajného biotopu, stabilizovanej rie¢nej naplavy.
Intenzivny zber jazyckov rodu Thuemenidium odhalil najmenej dva druhy v eurdpskom regione,
pri¢om doteraz sa rozoznaval iba jeden. Podobné vysledky sa ukazali aj na vzorkach zo Spanielska
a Portugalska. Na americkom kontinente sme rozliSili niekol’ko d’alSich druhov a fylogenetickych
linii. Recentné analyzy druhov rodu Microglossum preukézali ich premieSanie s druhmi rodu 7Thue-
menidium, ¢o bude viest’' k navrhu nového rodu. Troficky status jazyckovitych hib zostdva nejasny
ale zistili sme, ze M. truncatum pravdepodobne netvori mykorizu s trdvou Sesleria caerulea ani
druhmi rodu Genista. Predbezné udaje naznacuju asociaciu jazyCka Th. atropurpureum s korefimi
rastlin z ¢elade Ericaceae (Pyrola a Orthilia), pripadne s machmi, ¢o si vSak vyzaduje d’alSie
skimanie.

Stadie boli vypracované s podporou projektu VEGA 2/0074/23.

Zajimavé nalezy CHEGD hub na Sumavé a v Bavorském lese

VOIJTECH TRISKA
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Extenzivné obhospodarované oligotrofni louky hosti specifické spoleCenstvo hub, obvykle oznaované jako
CHEGD houby. Do této skupiny patii ¢eled” Clavariaceae, rod Hygrocybe s. 1., luéni zastupci rodu Entolo-
ma, Celed Geoglossaceae, a rody Dermoloma a Porpoloma. V této predndSce budou predstaveny nalezy
vzacnych ¢&i jinak zajimavych CHEGD hub ze Sumavy a Bavorského lesa. Béhem roku 2024 bylo v ramci
autorovy bakalaiské prace celkem zaznamenéno a urceno 71 druhtt CHEGD hub, z toho 31 uvedenych
v Cerveném seznamu hub (makromycetil) CR a 13 uvedenych v mezinarodnim Cerveném seznamu IUCN.
Mezi zajimavé nalezy, které budou prezentovany, patii napiiklad Lamelloclavaria petersenii, Hygrocybe
garajonayensis, H. turunda, Cuphophyllus flavipesoides, Neohygrocybe ovina, Entoloma cyaneolilacinum,
E. simulans, Geoglossum vieugelianum nebo Pseudotricholoma metapodium.

Vyzkum byl finan¢né podpoten Studentskou grantovou agenturou (SGA) Piirodovédecké fakulty JihoCeské univezity.

Co je a co neni Pholiota
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Jiz star§i molekularni prace (napf. Moncalvo et al. 2002) ukazaly, ze rod Pholiota v tradi¢nim mor-
fologickém vymezeni (napt. Holec 2001) je polyfyleticky. Situaci nejnovéji shrnuli Tian et Matheny (2020).
Navazali jsme na né a ziskali referencni ITS a LSU sekvence drtivé vétSiny evropskych zastupcti vcetné
n¢kolika druhii jen malo sekvenovanych nebo dosud nesekvenovanych. Potvrdili jsme nebo nové ukazali, ze
nekteré druhy do monofyletického rodu Pholiota (s. str.) nepatii a jsou to zastupci vice ¢i méné vzdalenych



rodt jak popsanych (Hemipholiota, Pyrrhulomyces, Hypholoma, Flammula, Pleroflammula), tak zatim ne-
popsanych. V nasi prezentaci budou pfislusné druhy komentovany. Do rodu Pholiota s. str. se naopak
,vraci druh Hemipholiota heteroclita. Bude také komentovan tajemny druh Pholiota mucigera, znamy
donedavna jen z typové lokality ve Finsku, a ruskymi mykology nové nalezeny v Komijské autonomni re-
publice. Potvrzuje to, Ze vyrazn¢ odlisné taxony miize znalec piislusné skupiny popisovat i podle jediného
nalezu, ackoli doporucenou praxi je publikovani novych druhti podle vétsiho poctu sbért z diivodu posouze-
ni jejich variability. Myslime si ovSem, Ze v pfipad¢ vyraznych odliSnych taxonti je dobré prezentovat je
veédecké obci bez zbytecnych odkladii formou popisu nového druhu — posunuje se tim rozvoj poznani dané
skupiny. Nesmi to ovSem sklouznout do extrému, kdy se jako novy taxon popisuje prakticky kazdy zaji-
mavy/odlisny nalez, coz se délo prave i v rodu Pholiota (Smith et Hesler 1968) a dodnes to brzdi ¢i devalvu-
je praci serioznich pozdé&jsich badatelti. V rodu Pholiota to byl napt. nedavno zesnuly §védsky mykolog Stig
Jacobsson (viz jeho stéZejni prace Jacobsson 1991), jehoz excelentné popsané nové druhy z Evropy na za-
kladé sekvenovani jejich typt spadaji pod taxony viceméné nahodile popsané Smithem a Heslerem. Popiso-
vané vysledky, na kterych spolupracuji i Ellen Larssonova a Petr Zehnalek, jsou praveé ptipravovany k publi-
kaci.
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Molekularné potvrzené druhy rodu Volvariella v Ceské republice

HANA SEVCIKOVA
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V piispévku bude prezentovano, které druhy kukmaki se v Ceské republice bezpochyby vyskytuji
na zakladé¢ dosud nepublikovanych ITS sekvenci i téch publikovanych v ¢lanku Caballero a kol.
(2025). Podrobnéji budou predstaveny nové druhy Volvariella deceptiva a V. neoparvula. Z. druha
jiz diive znamych z CR a nyni fylogeneticky ovéfenych bude diskutovano soudasné pojeti druhi
Volvariella hypopithys, V. pusilla a V. caesiotincta, a kratce také zajimava ekologie V. bombycina a
V. surrecta.

Literatura:
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Druhy rodu Melanoleuca subg. Melanoleuca v Ceské a Slovenské republice
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V piispévku bude podan piehled druhii rodu Melanoleuca s makrocystidami (podrod Melanoleuca)
nalezenych v Ceské a Slovenské republice. Na zakladé studia morfologickych znaki a fylogenie je
z Evropy znamo celkem 11 druhG (M. albomarginata, M. ammophila, M. bataillei, M. cavipes,
M. friesii, M. granadensis, M. melaleuca, M. pallidicutis, M. polioleuca, M. strictipes a M. varia-
bilis). Z nich je z uzemi Ceské republiky znamo osm a ze Slovenska sedm druhii; pouze dva druhy
(M. polioleuca a M. ammophila) nemaji v obou republikdch zadny nalez. Podrobné budou piedsta-
veny dva nové popsané blizce piibuzné druhy — M. albomarginata nalezeny v CR a M. granadensis
znamy z obou zemi.

TFi nové druhy pavucincii z jehli¢natych lesti Ceské republiky
STEPAN FOREIT, MARTINA VASUTOVA
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Diky své vysoké diverzité, variabilité makroskopickych znaki a vzacnosti mnoha druhil patii pavu-
¢ince (rod Cortinarius) mezi dosud nedostatecné prozkoumané skupiny ektomykorhiznich hub na
tizemi Ceské republiky. Srovnani s typovymi sekvencemi jiz popsanych druhti, doplnéné studiem
makro- 1 mikroskopickych znakt, vyrazné usnadiuje jejich ur€ovani a poznani jejich variability bez
nutnosti zasilat material specialistim. Timto zplisobem lze odhalit i pro védu dosud nezndmé druhy
a popsat je, aby bylo mozné sbirat dalsi data o jejich ekologii a rozsifeni. V tomto ptispévku pred-
stavujeme tfi nové druhy pavucincii. Cortinarius minutus (sekce Acetosi) se vyznacuje velmi
drobnymi plodnicemi pfipominajicimi nékteré zastupce rodu Galerina, bilym univerzalnim velem,
drobnymi Supinkami na okraji klobouku a elipsoidnimi az Gzce mandlovitymi, jemné bradavcitymi
sporami. Cortinarius rubrobadius (sekce Obtusi) je podobny vétSin€ druht ze sekce Obtusi, ale 1ze
jej rozlisit podle ¢ervenohnédého klobouku, bilého univerzéalniho vela a elipsoidnich spor. Cortina-
rius sphagnofulvescens (sekce Laeti) je molekularné dobie podpoteny druh z komplexu Cortinarius
fulvescens, od néhoz se morfologicky 1isi delSimi sporami. Fylogenetickd analyza sekci Acetosi,
Laeti a Obtusi ukazuje, ze kazdy z téchto tfi druht tvoti dobfe podpotrenou linii v ramci piislusné
sekce. Poznéni téchto a podobnych druhil v terénu, objeveni dal§ich dosud nepopsanych taxonti a
interpretace jmen druhii bez sekvenci z typového materialu piedstavuji hlavni vyzvy soucasného
vyzkumu pavucinci.

Vyzkum byl &asteéné podporen Technologickou agenturou Ceské Republiky (projekt ¢islo SS07010037).



Molekularni diverzita Stereum sanguinolentum
aneb mél Zdenék Pouzar pravdu?

MICHAL TOMSOVSKY

Ustav ochrany lesti a myslivosti, Lesnicka a dievaiska fakulta, Mendelova univerzita v Brn¢, Zemédélska 1,
613 00 Brno; michal.tomsovsky@mendelu.cz

Vyzkum navazuje na praci Zdenka Pouzara (Pouzar 2014), ktery navrhoval rozdélit pevnik krvave-
jici (Stereum sanguinolentum; Stereaceae; Russulales) na dva odlisné druhy liSicimi se Sitkou vy-
trusti a afinitou jednoho z druhii k horskym poloham. Pevnik krvavéjici je hojny parazit jehlicnant,
pfedevsim smrku, a obvykle napada obnazené dfevo poranénych stromt. Bylo studovano celkem
23 polozek tohoto druhu z riznych biotopti od niZin po vys§i horské polohy z Ceska, Slovenska,
Svédska a Rakouska. Fylogeneticka analyza zaloZena na &tyfech molekularnich markerech (ITS a
LSU oblasti ribozomalniho RNA genu; translacni elongacni faktor 1 alfa a druhd nejvétsi pod-
jednotka genu RNA polymerazy II) potvrdila, Ze pevnik krvavéjici neni geneticky homogenni a
doslo k rozsté€peni na tii genetické linie odpovidajici kategorii fylogenetického druhu. Na druhou
stranu, analyza velikosti vytrusti nepotvrdila z4sadni rozdily v Sifce vytrust téchto tii kryptickych
druhti. Rovnéz nebyla potvrzena zasadni vazba nékterého druhu na horské polohy. Ve vyzkumu
bude dale pokracovano.

Literatura:

Pouzar Z. (2014): Rozdélme pevnik krvavéjici — Stereum sanguinolentum — na dva samostatné druhy. — Mykologické
Listy 127: 14-17.

Fylogeneze a evolu¢ni mechanismy homoplasii modelovych skupin
trid Sordariomycetes a Dothideomycetes
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Cilem prace je studium morfologickych znakii a analyza fylogenetickych vztahi vybranych
modelovych skupin vieckovytrusnych hub (piedevsim z tadt Pleosporales, Diaporthales a Xyla-
riales) diive souhrnné klasifikovanych do umélé tfidy Pyrenomycetes. Zakladni myslenkou studie
je analyzovat homoplasie (pfedevsim v morfologii konidii a askospor, ale také stromat aj.) téchto
vybranych modelovych skupin v konceptu jejich evolu¢ni historie priinikem klasickych morfologic-
kych, molekularnich a statistickych metod a stanovit hypotézu, vysvétlujici pfic¢inu jejich nezavislé-
ho vzniku v jednotlivych fylogenetickych liniich. Nebot’ hlavnimi analyzovanymi kontextové-kau-
zalnimi faktory konvergence znakl budou klimatologické a environmentalni proménné, pro svou
celoro¢ni stabilitu a Sirokou biotopovou amplitudu byla pro analyzu vybrana geografickd modelova
oblast Makaronésie, i1 kdyZ pro lepsi srovnani budou pouzita také data sbirana v dalSich oblastech
svéta. VyteSeni tohoto problému by mohlo pomoci pochopit evolucni historii t€chto hub a jejich fy-
logenezi, ktera pravé diky pfitomnosti velkého mnozstvi homoplasii znesnadiiuje morfologické de-
finovani charakteristickych znakii jednotlivych vétvi. VedlejsSim piinosem této studie je rovnéz
popis taxonomickych novinek. Materidl sbirany v piirodnich ekosystémech rovnéz zahrnuje velké
mnozstvi endofytickych druht, které budou zahrnuty do projektu QL24010008 Endofytické mikro-
organismy pro ekologizaci moderniho zemé&délstvi. V tomto piispévku budou pifedstaveny prvni
publikované i nepublikované vysledky tohoto vyzkumu, zaméfené zatim pievazné na taxonomii, fy-
logenezi a druhovou diverzitu studovanych ekosystémii.



Keratinofilni houby volné Zijicich hlodavci: obnova zapomenutého tématu

ADELA WENNRICH
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Voln¢ zijici hlodavci predstavuji potencidlné vyznamny, avSak dosud malo prostudovany rezervoar
keratinofilnich hub. Na tuto problematiku jako jeden z prvnich upozornil prof. Zden€k Hubélek, na
jehoz praci timto piispévkem symbolicky navazuji. V ramci studie jsme kultivaéné analyzovali
mykobiotu srsti nékolika druhi voln& Zijicich hlodavet pochézejicich z riznych biotoptt Ceské
republiky. Pomoci morfologické identifikace a sekvenace ITS regionu byl detekovan Siroky soubor
ekologicky 1 klinicky vyznamnych zéstupctli, véetné dermatofyth (7richophyton, Arthroderma) a
dalSich keratinofilnich hub (Chrysosporium spp.), dale saprotrofnich a psychrofilnich roda (Pseu-
dogymnoascus, Arthrographis, Scopulariopsis) 1 oportunnich entomopatogenti (Beauveria spp.).
Vysledky ukazuji na vysokou druhovou rozmanitost s riiznorodymi ekologickymi strategiemi a pii-
tomnost malo znamych ¢i dosud nepopsanych taxond. NaSe zjisténi oteviraji nové otazky tykajici se
ekologické funkce téchto hub, jejich mozného prenosu mezi hostiteli a vyznamu v kontextu zoo-
notickych onemocnéni.

Druhové hranice v ¢eledi Aspergillaceae

FRANTISEK SKLENAR'?, VIT HUBKA'*

! Laboratof genetiky a metabolismu hub, Mikrobiologicky ustav AV CR, Videfiska 1083, 142 00 Praha 4
?Katedra botaniky, Piirodovédecka fakulta, Univerzita Karlova, Benatska 2, 128 00 Praha 2
frantisek.sklenar@natur.cuni.cz, hubka@biomed.cas.cz

Celed Aspergillaceae zahmuje 3 vyznamné rody vlaknitych hub, Penicillium (598 druht), Asper-
gillus (465 druht) a Talaromyces (236 druht). Rada zastupcii téchto rodd je ekonomicky, klinicky
nebo biotechnologicky vyznamna. Presné vymezeni druhii je nezbytné pro pochopeni jejich evo-
lu¢ni historie, moznosti biotechnologickych aplikaci, patogenniho potencidlu, klinickych diagnéz a
terapeutickych strategii. Z divodu vysokého poctu piijatych druhti jsou rody déle rozdéleny do
podrodd, sekci a (v ptipade€ rodl Penicillium a Aspergillus) sérii.

Klasifikace vSech rodi prosla komplikovanym obdobim s mnoha zménami po néstupu mole-
kularnich dat a zavedeni pravidla ,,one fungus, one name*. V soucasnosti uz je klasifikace na trovni
sekci a podrodl relativné stabilizovand, ale na urovni druhii stdle dochazi k vyraznym zménam
(v poslednich letech byva popsano vice nez 100 novych druhti celedi Aspergillaceae za rok). Stan-
dardem pro rozliSeni a popis novych druht je polyfazicky druhovy koncept, ktery spociva ve
shromdzdéni co nejvétsiho mnozstvi dat raznych typt (genetickych, morfologickych, fyziolo-
gickych, ekologickych atd.) a jejich nasledném kombinovaném vyhodnoceni. V praxi ale hraji do-
minantni roli pfi rozhodovani o druhovych hranicich molekularni data (nejcastéji DNA sekvence
nékolika genll). V naSich studiich zpracovavdme molekularni data pomoci metod pro delimitaci
druht, které zvysuji robustnost taxonomickych rozhodnuti a maji potencial standardizovat definici
druhu. Touto metodikou jsme jiz revidovali n€kolik sekci a sérii, coz vedlo jak k popisu novych
druht, tak také ke snizeni poctu akceptovanych druhli v nékterych intenzivné studovanych skupi-
nach rodu Aspergillus. Tyto vysledky oteviraji debatu o taxonomické inflaci u vlaknitych hub. Vy-
zvou pro dalsi studie v nasledujicich letech je zaclenéni celogenomovych dat do procesu delimitace
druhtl, ¢imz se opét zvySuje riziko taxonomické inflace a je tedy nutné spravné vyhodnotit rozsah
vnitrodruhové variability.



Novinky v taxonomii rodi Septonema a Hormiactella (Venturiales, Ascomycota)

OMDREJ KOUKOL', GREGORIO DELGADO?

'Katedra botaniky, P¥irodovédecka fakulta, Univerzita Karlova, Benatska 2, 128 00 Praha 2;
ondrej.koukol@natur.cuni.cz

2 Eurofins Built Environment Testing, Houston, Texas, USA

Zastupci rod Septonema a Hormiactella patii mezi saprotrofni anamorfni askomycety vyskytujici
se na borce predevsim jehli¢natych difevin. Jsou charakteristické fetizky dvou- a vicebunéénych fu-
siformnich ¢i valcovitych konidii. Rod Septonema je polyfyleticky, coz prokéazaly dosavadni studie
nekolika malo druhi, z nichz byly ziskany sekvence n¢kolika molekularnich markerti. Naproti tomu
o fylogenetickém postaveni druhi rodu Hormiactella neni znamé viibec nic, nebyla od nich publi-
kovéna jedina sekvence. V prabehu poslednich n€kolika let jsem ziskal Cerstvé izolaty a nasledné i
sekvence od druhti Hormiactella asetosa a H. fusca, které jsou si velmi podobné, lisi se pouze §i-
fkou konidii a ptitomnosti sterilnich set v koloniich H. fusca. Analyza ITS a LSU oblasti ribo-
zomalniho RNA genu ukazala, ze oba patti do fadu Venturiales, ale nejedné se o blizce ptibuzné
druhy. Druh H. fusca, ktery je zaroven typovym druhem rodu, byl umistén jako sestersky k druhu
Septonema fasciculare, zatimco druh H. asetosa mél identickou sekvenci s neddvno popsanym
druhem Tyrannosorus pini-sylvestris. Zjisténé vysledky ¢aste¢né podporuje 1 analyza druhé nejvetsi
podjednotky genu RNA polymerazy II, kde ovSem narazim na chybe¢jici referencni data v databazi
GenBank. Dosavadni zjiSténi ukazuji nutnost novych kombinaci, pfipadné i synonymizaci rodu
Hormiactella se star$im rodem Sepfonema. To ale zatim neni mozné vzhledem k absenci sekvenci
pro typovy druh S. secedens. Ziskani jeho Cerstvého izolatu a rovnéz dalSich druhii rodu Septonema,
které kolonizuji borku jehli¢nand, je pfedmétem aktualniho vyzkumu.

S kyjem na kuratka:
novinky ze svéta taxonomie a chemie stro¢kovcotvarych hub (Gomphales)

JAN BOROVICKA'?

' Ustav jaderné fyziky AV CR, Hlavni 130, 250 68 Husinec-Rez
2 Geologicky ustav AV CR, Rozvojové 269, 165 00 Praha 6; borovicka@gli.cas.cz

Mnohé strockovcotvaré houby (Gomphales), zejména pak kutatka (Ramaria sensu lato), patii pres
napadné tvary plodnic a relativné pestrou paletu morfologickych znakt i ekologie k velmi obtizné
urcitelnym houbdm. V piednédsce budou prezentovany vysledky sekvenaci DNA né¢kolika desitek
kolekei t&chto hub z tizemi CR, predev§im pak taxonomické zajimavosti a nové zjisténé druhy od
nas. Protoze nékterd kutratka akumuluji v plodnicich vyznamné mnoZzstvi arzénu, probiha v sou-
¢asnosti vyzkum chemické speciace (formy) tohoto prvku v plodnicich. Kromé environmentalnich a
taxonomickych souvislosti akumulace a speciace arzénu v kutatkovitych houbach se soustiedime 1
na identifikaci sloucenin arzénu, které nejsou doposud znamé.

Mineraly v liSajnikoch a hubach

VIKTORIA KRAJANOVA, BRONISLAVA LALINSKA-VOLEKOVA

Slovenské narodné muzeum-Prirodovedné muzeum, Vajanského nab. 2, 810 06 Bratislava; v.krajanova@gmail.com

Huby v rdmci svojho metabolizmu produkuju kyselinu stavel'ova (oxalic acid), ktora sa vo forme
soli — oxaldtov — ukladd najma extracelularne. V pripade makromycét precipituju oxalaty najmé na
povrchu plodnic a st pozorovatel'né aj voI'nym okom v teréne. V niektorych pripadoch st oxalaty



v hubach pritomné aj intracelularne a st pozorovatelné len mikroskopicky. Pritomnost’ oxalatov sa
v niektorych rodoch hub vyuziva ako pomocny znak pri identifikacii. NajCastejSie ide o oxalaty
vapnika vo forme monohydratu alebo dihydratu (napr. v rode Geastrum). Oxalaty véapnika sa
pritomné v mnohych druhoch lichenizovanych hub. V lisajnikoch chemické zlozenie oxalatov zvyk-
ne odrazat’ environmentalne podmienky — najmé ak je prostredie obohatené o kovy antropogénneho
¢i geogénneho povodu. Okrem véapenatych oxalatov boli v liSajnikoch opisané aj oxalaty inych
kovov, napr. hor¢ika, zinku, medi, olova, manganu ¢i niklu. Ked’ze viaceré z tychto zlucenin su
uznané Medzinarodnou mineralogickou asociaciou (IMA) ako mineraly, mozno oxalaty produkova-
né hubami a liSajnikmi povazovat’ za biomineraly. Z makromycét zatial’ nie je znamy spolahlivo
zdokumentovany pripad kov-obsahujiceho oxalatu. Naopak, z liSajnika Lecanora polytropa bol
v roku 2023 opisany ruskym kolektivom novy mineral pre svet — niklovy oxaldt andreybulakhit.
Podobne vyznamnym objavom by mohol byt aj nalez draselno-mednatého oxalatu v liSajniku
(Polysporinopsis sp.) zo Spanej doliny.

Moznosti zapojeni do mezinarodniho projektu FunDive

MONIKA KOLENYOVA'*?

'Vyzkumny tstav pro krajinu, Odbor ekologie lesa, Lidick4 25, 602 00 Brno

2Ustav botaniky a zoologie; Pfirodovédecka fakulta, Masarykova univerzita, Kotlarska 2, 611 37 Brno;
424056@mail.muni.cz

V ramci rozsahlého mezinarodniho projektu FunDive budou piedstaveny aktudlni moznosti spolu-
prace. Projekt se soustiedi na monitoring a mapovani diverzity hub s pifimou vazbou na jejich
ochranu. Pfednaska se zaméti na moznosti aktivniho zapojeni mistnich mykologli a mykologickych
klubti do sbéru dat. Klicovou soucasti projektu je i citizen science, tedy zapojeni amatérskych my-
kologt. Konkrétné se 1ze zapojit do Sestnacti probihajicich/ptipravovanych celoevropskych kampa-
ni zaméfenych na mapovani a monitoring vybranych roda ¢i ekologickych skupin. Mezi né patii
naptiklad vyzkum diverzity borovych lesii, nepiivodnich druhti, hub v méstském prosttedi, epitypi-
fikace v rodu Lactarius, taxonomie btichatkovitych hub a dalsi.

Neprozkoumany potencial rodu Exobasidium:
propojeni ekologie, evoluce a objevovani novych léc¢iv

MIROSLAV KOLARIK

Mikrobiologicky tstav, Akademie véd CR, Videtiska 1083, 142 00, Praha 4; mkolarik@biomed.cas.cz

Rod Exobasidium (tfida Exobasidiomycetes, kmen Basidiomycota) zahrnuje biotrofni houby parazi-
tujici na rostlinach z fadu Ericales. Ackoli Exobasidium vyznamné ovlivituje produkci ¢aje a bo-
ravek, jeho kompletni Zivotni cyklus a faktory virulence zlistdvaji malo prozkoumané, coz brani
vyvoji ucinnych strategii ochrany. V nasi studii jsme se zamé&fili na mikrobiom traviciho traktu by-
lozravého hmyzu. Béhem této prace jsme pomoci kultiva¢nich metod i1 sekvenace environmentalni
DNA metod detekovali ptekvapive Casty vyskyt kvasinkovych stadii Exobasidium. Mnoho identifi-
kovanych taxonti neodpovidalo zndmym druhtim. NaSe zavéry naznacuji, Ze n€které druhy Exo-
basidium maji béznou saprotrofni fazi, béhem které rostou na rostlindich mimo svého primarniho
hostitele. Dale pfedpokladame, Ze u ur€itych druhii mohla patogenni faze vymizet, coz vedlo k pte-
chodu na ¢isté saprotrofni zptsob Zivota — podobné jako je tomu u né€kterych zastupct podkmene
Ustilaginomycotina. Srovnavaci metabolomicka studie obligatné patogennich a pravdépodobné
saprotrofnich druhli odhalila pfitomnost metabolitii spojenych s odliSnymi ekologickymi strategie-
mi. Identifikovali jsme Sest novych derivatl pyranonaftochinonu (gunaciny A—E) spolu se zndmymi



slouc¢eninami. Tyto latky vykazovaly silnou antiprotozodalni aktivitu proti Leishmania a Trypano-
soma spp. Vyzkum zduraziiuje rozmanité ekologické role druht rodu Exobasidium a naznacuje, ze
srovnavaci studie mohou odhalit faktory stojici za jejich odliSnymi zivotnimi strategiemi, vcetné
novych faktorti virulence. Nase prace upozoriiuje na snéti jako na dosud malo prozkoumany zdroj
bioaktivnich latek.

Co miiZeme vycist z genomu kvasinek

Zijicich v travici soustavé lykoZrouta smrkového

BARBORA KRiZKOVA

Mikrobiologicky tstav AV CR, Videtiska 1083, 142 00 Praha 4; b.krizkova@gmail.com

S rozvojem technologii je stale jednodussi ziskat Gplny genom jakéhokoliv organismu a nahlédnout
tak na jeho roli v ekosystému a biotechnologické vyuziti. Funk¢ni anotace genomi vSak stale nara-
zeji na nelplnost databazi a alternativni funkce anotovanych enzymi, coz znesnadiiuje interpretaci
dat. Pro zjisténi funk¢ni role dominantnich kvasinek patficich do stfevniho spolecenstva klirovce
lykozrouta smrkového (Ips typographus) jsme proto spojili tfi nezavislé pfistupy: genomova data,
in vitro enzymatické testy a analyzu metatranskriptomu, coz pfineslo jedine¢ny vhled do vyznamu
téchto kvasinek pro samotného klirovce i do vztahli mezi mikroorganismy v rdmci jeho travici sou-
stavy.

U péti druhit kvasinek, Kuraishia molischiana, Nakazawaea ambrosiae, Ogataea ramenticola,
Wickerhamomyces bisporus a Cryptococcus sp., izolovanych ze stieva lykoZrouta smrkového, byly
v genomech nalezeny kompletni dréhy pro §t€peni bunécné stény rostlin a hub, syntézu esencialnich
aminokyselin a vitaminu B6, coz naznacuje jejich klicovou roli pro uspésny vyvoj tohoto sktidce.
Nakolik tato zjisténi odpovidaji realné funkci, ilustruje in vitro analyza enzymua typu CAZymes
(Carbohydrate Active enZymes), tedy enzymti zapojenych do rozkladu, biosyntézy a modifikaci sa-
charidii. Zaméfili jsme se na rozklad bunécné stény rostlin (lignin, celuldza, hemiceluloza, pektin)
a hub (chitin) a zasobni latky rostlin (Skrob). Vysledky ukéazaly mirnou az vysokou aktivitu exoce-
lulaz, mirnou aktivitu hemiceluldz a velmi nizkou aktivitu pektindz. Ani lignin, ani Skrob témito
kvasinkami rozkladan nebyl. Nejvyssi enzymatickou aktivitu pii St€peni celuldézy a hemiceluldz
vykazovaly druhy Kuraishia molischiana a Nakazawaea ambrosiae, které zaroven dominuji ve
sttevnim mikrobiomu lykoZrouta béhem letni generace.

Metatranskriptomickd data sttevniho spolecenstva pfinesla vhled do aktualné probihajicich meta-
bolickych procest. Tato analyza ukézala, Ze houby jsou schopné degradace celuldzy a chitinu, ale
pro degradaci pektinii a hemicelulézy zavisi na bakteridlnim spolecenstvu, které oproti houbdm
zajistuje kompletni degradacni drahy téchto polysacharidi. Tato diskrepance ukazuje, Ze geno-
micka data by méla byt interpretovana obezietné a méla by byt doplnéna o dalsi nezavislé analyzy,
nez budou vyvozeny zaveéry.

Komparativni genomika hub rodu Geosmithia napri¢ ekologickymi strategiemi

TEREZA VESELSKA

Laboratof genetiky a metabolismu hub, Mikrobiologicky tistav AV CR, Videfiska 1083, 142 00 Praha 4;
veselska.tereza@gmail.com

Rod Geosmithia zahrnuje houby asociované s podkornim hmyzem, jejichz ekologicka role zistava
z velké casti nejasna. Vyjimkou jsou tfi ambrosiové druhy (G. microcorthyli, G. eupagioceri a
G. cnesini), nutriéni symbionti ambrosiovych brouk, kteti v bélovém dievé aktivné péstuji houby,
které jim slouzici jako jediny zdroj potravy. Navzdory fylogenetické nepiibuznosti vykazuji



ambrosiové houby konvergentni fenotyp: kvasinkovity rist a palisaddovité uspotfadani hyt s kulovi-
tymi konidiemi, kterymi se brouk zivi. Podobny fenotyp se vSak vyskytuje i u dalSich druht rodu
Geosmithia, zejména u specialisti zijicich v Gzké symbidze s lykozravymi kiirovei napadajicimi
stromy z ¢eledi Pinaceae. Tato symbidza je v rodé pravdépodobné ancestralni a je vysledkem
dlouhodobé koevoluce. Ostatni druhy rodu tvofi generalistické asociace s rlznorodymi hostiteli.
Razné typy symbidzy, od volnych po obligatni, se v ramci evoluce rodu vyvinuly opakované a ne-
zavisle, coz ¢ini rod Geosmithia vyjime¢nym modelem pro studium adaptaci spjatych s pfechodem
k obligatni symbidze.

Pro srovnavaci analyzy bylo vybrano 11 druhtt Geosmithia: 3 ambrosiové, 3 specialisti a 5 genera-
list. Jejich genomy byly sekvenovany technologii PacBio HiFi a sestaveny az na Groven chromo-
zomu. U ¢ty druht byla spravnost sloZzeni genomi ovéfena pomoci Hi-C sekvenace (Illumina
NextSeq), kterd rovnéz poskytla data pro analyzu prostorové organizace genomu. Transkriptomova
data generovana pro kazdy studovany druh a vlastni proteinova databaze byla vyuzita k anotaci
genomtl.

Velikost genomtl se pohybovala mezi 25,9-30,3 Mb se zastoupenim repetitivnich elementt 3,4—
11,5 %. Genomy byly sestaveny pievazné do 9 chromozomil, s vyjimkou dvou generalistid s 10
chromozomy. I mezi blizce pfibuznymi druhy byla pozorovana nizka chromozomova syntenie,
Casto doprovazenda akumulaci repetitivnich sekvenci v oblastech chromozomovych zloml a
vznikem druhové specifickych gent. Hi-C analyza potvrdila pfitomnost Rablovy konformace chro-
matinu a umoZnila predikci poloh centromer, jejichz struktura vSak zistavd nejasnd. Pocet
anotovanych geni se pohyboval od 6 993 do 8 472, pti€emz specialisté vykazovali redukovany po-
cet, zejména mezi signdlnimi proteiny a CAZymes.

Mykozy u transplantovanych pacientov

ELENA PIECKOVA, RENATA LEHOTSKA

Lekarska fakulta Slovenskej zdravotnickej univerzity v Bratislave, Limbova 12, 833 03 Bratislava;
elena.pieckova@szu.sk

Prezentacia priblizuje epidemiologiu invazivnych mykotickych infekcii u transplantovanych pacien-
tov — prijemcov organov, vratane kostnej drene. Charakterizuje dokazané a mozné scenare infekcie
pacientov, ako aj perspektivy prezitia. Osobitne sa venuje mykézam u prijemcov solidnych or-
ganov. Uvedené st najnovslie trendy v morbidite a mortalite prijemcov hematopoetickych
transplantatov. Predlozené su pripadové Studie z praxe mykologického laboratéria LF SZU.
Prispevok uzatvérajii mozné perspektivy v tejto oblasti lekarskej mykologie.

Charakteristika nepivodnich hub a oomycet v CR
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Tato studie predstavuje prvni systematicky sestaveny seznam nepivodnich a kryptogennich hub a
oomycet pro uzemi Ceské republiky. Studie dale navrhuje zobecnéné schéma invazi hub s vyuzitim
terminologie a systémtl pouzivanych v ekologii invaznich rostlin a zivo¢ichti. Celkové seznam zahr-
nuje 352 taxonitl, z toho 38 archeomycet (zavleCenych pied rokem 1492) a 310 neomycet. Nejstarsi
dolozeny vyskyt neptivodniho druhu pochdzi z roku 1813 (Cronartium pini a Wilsoniana portula-
cae). Nejvice druhil pochézi ze Severni Ameriky a Evropy (shodné 23,6 %) a dale z temperatni Asie
(17,0 %), pticemz 64,5 % druhi mé ptivod v mirném pasu severni polokoule. Z taxonomického
hlediska dominuji zastupci tfid Peronosporomycetes (21,0 %), Dothideomycetes (19,6 %), Leoti-
omycetes (17,3 %), Pucciniomycetes (12,8 %), Sordariomycetes (11,6 %) a Agaricomycetes
(9,9 %). Pfevazna vétSina druht (89,2 %) jsou parazité rostlin, zatimco saprotrofni houby tvofi
8,5 %. Ostatni ekologické skupiny, jako jsou mykorhizni druhy a parazité zivocichd, jsou zastou-
peny v fadu jednotek. Analyza vyvoje introdukci druhti v ¢ase odhalila dvé vyraznd maxima souvi-
sejici s obdobimi globalizace: prvni na pocatku 20. stoleti (pied rokem 1930) a druhé, soucasné, po
roce 2000. Ob¢ faze oddéluje obdobi pozvolného linearniho ristu. Soucasny exponencialni nartst
poctu druhti jasné koreluje s otevienim trhu a vstupem Ceské republiky do Evropské unie. Vyhod-
noceni oblasti, které mohou jednotlivé druhy ovliviiovat, ukazuje, ze vétSina druhi ma potencial
zpusobit negativni vliv — piiblizn€ 48 % v okrasném zahradnictvi, 41 % v zemédé€lstvi, 13 % v les-
nictvi a 10 % v piirodnich ekosystémech. Diverzita a dopad neptivodnich hub v Ceské republice
jsou srovnatelné s okolnimi stiedoevropskymi staty. Ackoliv seznam nelze povazovat za uplny a
bude se pravdépodobné dale rozsSifovat, jiz nyni patii k nejkomplexnéjSim narodnim piehledim
neptuvodnich hub v Evropé.

Poznatky k slovenskej populacii Dothistroma pini

KATARINA ADAMCIKOVA, EMILIA ONDRUSKOVA, MAREK KOBZA, RADOVAN OSTROVSKY,
ZUZANA JANOSIKOVA

Ustav ekologie lesa SAV, v.v.i., Oddelenie fytopatoldgie a mykologie, Akademicka 2, Nitra;
katarina.adamcikova@ife.sk

Dothistroma pini je jeden z dvoch patogénov spdsobujucich Cervent sypavku borovic. Tento druh
bol definovany v roku 2004 a nasledne zaznamenany vo viacerych eurdpskych krajinach. Na
Slovensku bol prvykrat zaznamenany vo vzorkach odobratych z 2 plantazi Pinus nigra v juhoza-
padnej Casti krajiny v roku 2013. V nasledujucich rokoch (2014-2017) bolo identifikovanych
8 novych zaznamov, z ktorych iba 2 boli porasty s va¢sim poc¢tom infikovanych stromov, zatial’ co
zvy$ok (6 lokalit) predstavovali individualne infikované stromy. Dalgie skiimanie pritomnosti pato-
génu priamo v ihliciach borovic pomocou druhovo Specifickych primerov odhalilo v roku 2018 na
Slovensku 17 novych stanovist’ vyskytu D. pini. Posledny prieskum Sirenia patogéna zistil d’alSich
15 lokalit.

Takmer vSetky infikované stanovistia su mestské vysadby alebo plantaze P. nigra, ktory je domi-
nantnym hostitel'skym druhom D. pini na Slovensku. Hostitel'ské spektrum huby spolu zahfia
13 taxonov (P. aristata, P. armandii, P. cembra, P. coulteri, P. densiflora, P. flexilis, P. jeffreyi,
P. nigra, P. mugo, P. ponderosa, P. sylvestris, P. Xschwerinii, Picea abies).

Tieto zaznamy D. pini dokazuju jej postupné Sirenie, potvrdzuju vyssie riziko napadnutia prevazne
mestskych plantazi a odhal'uji kolonizaciu novych typov porastov a hostitel'skych druhov. Nové
geografické zdznamy zo severnej a vychodnej Casti Slovenska poukazujii na expanziu patogéna,
jeho geograficky rozsah sa ukazuje byt vacsi, ako sa povodne ocakavalo.

U 105 izolatov zozbieranych z 10 lokalit a siedmich hostitel'ov sme stanovili populaént Strukturu,
geneticku diverzitu a sposob reprodukcie. Celkovo bolo identifikovanych 15 unikatnych multi-
lokusovych haplotypov (MLH) a 3 ITS haplotypy. Tri nezéavislé metody (DAPC, STRUCTURE,
EDENetwork) rozdelili izolaty do dvoch odlisnych popula¢nych klastrov zodpovedajiacich ITS hap-



lotypom. Zaznamenali sme vysoku uroven klonality, co naznacuje, ze konidie si primarnym zdro-
jom Sirenia patogéna. Nizka geneticka diverzita, prevazne nepohlavny sposob reprodukcie patogéna
a skutocnost’, ze vicsina izolatov bola zozbierand z introdukovanych druhov stromov a povodnych
druhov v umelo vysadenej mestskej zeleni, podporuje hypotézu, ze D. pini bola na Slovensko intro-
dukovana nedavno, pravdepodobne v dosledku Sirenia sprostredkovaného ¢lovekom a v stvislosti aj
s klimatickou zmenou.

Tento vyskum bol finanéne podporeny grantom VEGA 2/0132/22 a COST CA20132.

Plasmopara halstedii v CR
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Vyskyt Plasmopara halstedii (Farl.) Berl. & De Toni (Peronosporaceae, Peronosporomycetes, Oo-
mycota, Straminopiles), vyznamného pivodce plisn¢ slunecnice s centrem vyskytu v USA, byl
v Evrop¢ zaznamenan po 2. svétoveé valce (od r. 1946 z tzemi dnesniho Chorvatska, Srbska a Ru-
munska). Tento biotrofni parazit byl zavlecen na jih Slovenska a pomezi Moravy pravdépodobné
v sezdné r. 1955 s osivem. Od r. 2007 jsme provadéli vyzkum rozsifeni, patogenni variability a mo-
lekularni variability populaci Ph, infekce virem PAV, €inkl biocida.

Pro ochranu porostil slunecnice jsou vyznamné znalosti Zivotniho cyklu a zpiisobi $ifeni patogenu:
1/ oospory Ph v pud¢ perzistuji 1 10 let, produkuji bi¢ikaté zoospory, které v pidni vodé chemotaxi
vyhledavaji hostitelské rostliny a puasobi primarni systémovou infekci; 2/ zoosporangia na
nadzemnich organech rostliny jsou béhem sezony v porostu Sifena vétrem a pusobi sekundarni
infekce, které n€kdy prechazeji do 3/ latentni infekce nazek (mycelium Ph preziva pod osemenim),
coZ s pfenosem osiva zabezpecuje i Sifeni patogenu na dlouhé vzdalenosti. S rozvijejicimi se techni-
kami molekularni biologie 1ze detekovat Ph v osivu ¢i pidé, ¢i studovat genetické rozdily mezi
jednotlivymi populacemi Ph a odhadovat historii Sifeni patogenu. Parasexualni proces u homotha-
lické Ph, kde oogonia a antheridia vznikaji béhem pohlavniho rozmnoZzovani na stejné stélce, je vy-
znamny pro vznik novych fyziologickych ras. Z celosvétové zndmych vice nez 50 fyz. ras jich bylo
na tuzemi CR spolehlivé potvrzeno 7 (na 12 lokalitach), pti¢emz fyz. rasy 705 a 715 byly poprvé
vubec nalezeny v oblasti Podivina. Infekce PhV zpusobuje hypovirulenci plisné¢ slunecnicové, ale
pfenos tohoto RNA viru neni spolehlivy v laboratornich, natoz polnich podminkach. Rezistence
k metalaxylu M u Ceskych izolati Ph dosud potvrzena nebyla, alternativné jsou studovany ucinky
rostlinnych biocidu.

Vyzkum byl podpofen z prostiedki MZe CR (Narodni program konzervace a vyuZivani genetickych zdroji mikro-

organismil a drobnych Zivo¢ichti hospodaiského vyznamu), TACR (NCK 2 BIOCIRTECH, ¢. TN02000044) a IGA UP
(PrF-2025-001).

Recentni zavlékani patogenii rodu Phytophthora s okrasnymi rostlinami
MARKETA HRABETOVA, MARCELA MRAZKOVA, KAREL CERNY
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Oomycety, zejména druhy rodu Phytophthora, patii mezi nejnebezpecnéjsi invazni patogeny rost-
lin, napadaji tisice druhil hostitelii a jsou rizikem nejen pro zemédelskou produketi, ale také pro lesni
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mezinarodniho obchodu s rostlinami. Pfestoze je tento problém dlouhodobé znam, otazkou zlstava,
do jaké miry se fytosanitarni opatfeni promitaji do kvality rostlinného materialu dostupného v bézné
maloobchodni siti.

V letech 2021-2022 bylo proto odebrano a analyzovano 525 vzorkli symptomatickych okrasnych
rostlin, zejména stalezelenych, zahrnujici desitky raznych taxont (napt. rodi Buxus, Chamaecypa-
ris, Juniperus, Pieris, Rhododendron, Syringa, Taxus, Thuja). Vzorky byly odebirany pouze z rost-
lin, které vykazovaly piiznaky infekce oomycety, jako je vadnuti, Zloutnuti, nekrotické 1éze, odumi-
rani kofenll apod. Odbéry byly provedeny v zahradnich centrech Ctyf nejvétSich mezindrodnich
maloobchodnich fetézch. V roce 2024 bylo odebrano a analyzovano dalSich 93 vzorka, tentokrat
asymptomatickych rostlin rodt Buxus, Chamaecyparis, Juniperus a Thuja. Patogeny byly izolova-
ny metodou lapacich listi a pfimou izolaci na selektivnim médiu, nasledn¢ identifikovany morfolo-
gicky a pomoci sekvenace ITS, COX1 a dalSich markerd.

Oomycety se podatilo izolovat z vice nez 70 % symptomatickych a 60 % asymptomatickych vzor-
ki. Bylo identifikovano téméf 60 taxonli oomycetll, z toho 28 taxont rodu Phytophthora. Vedle
béZnych druhl jako P. cambivora, P. citrophthora, P. plurivora, byly nalezeny i1 vzacnéjsi nebo
dosud v CR / Evropé nezaznamenané taxony (napf. P. nicotianae, P. niederhauseri, P. occultans,
P. cf. multibullata, P. cf. ornamentata, P. xstagnum, P. cf. tropicalis).

Vysledky ukazuji, Ze prostiedi maloobchodnich fetézcii, charakterizované velkym mnozstvim pro-
danych rostlin, rychlou obménou zbozi, nevhodnymi podminkami skladovani a nadmérnou za-
vlahou, vyrazné¢ napomaha Sifeni a moznému ptechodu na nové hostitele. Riziko Sifeni oomyceti
prostfednictvim mezinarodniho obchodu je vyznamné nejen u symptomatickych, ale i u asympto-
matickych rostlin. Zvlastni pozornost si zaslouzi skute¢nost, ze 1 viditeln¢ infikované rostliny (vcet-
n¢ rododendronti napadenych P. ramorum, a konifer napadenych P. cinnamomi) jsou bézné na-
bizeny k prodeji, ¢asto za snizené ceny. Distribuce okrasnych rostlin, nejen prostfednictvim mezina-
rodnich maloobchodnich fetézct, stile predstavuje vyznamné a nedostatecné feSené fytosanitarni
riziko.

Vyzkum je financovan prosttednictvim Technologické agentury CR a Ministerstva Zivotniho prostfedi v ramci progra-
mu ,,Prostiedi pro zivot“, projekt SS02030018 Centrum pro krajinu a biodiverzitu (DivLand).

Vyvoj vnitrodruhové diverzity Phytophthora %alni v oblasti povodi Vltavy
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Phytophthora alni s.1., invazni patogen ol8i (4lnus spp.), zahrnuje tfi druhy. NejcastéjSim a zaroven
nejvice patogennim z nich je triploidni hybridni druh P. xalni, ktery vykazuje zna¢nou vnitro-
druhovou variabilitu s dominanci genotypu Pxa-1, pficemz dalsi desitky vzacnych genotypt jsou od
n¢j vétSinou odvozené ztratou heterozygozity. Lokalni populace tohoto patogenu jsou vysoce
proménlivé, avsak jejich populaéni struktura a dlouhodoby vyvoj zlstavaji stale nedostatecné pro-
zkoumané.

V nasem vyzkumu jsme porovnali dva soubory izolath P. xalni ziskanych ze stejnych lokalit v po-
vodi Vltavy (Ceska republika) — béhem epidemické fize (2005-2010) a postepidemické faze
(2020-2024). Pomoci analyzy mikrosatelitii a testovani biologické zdatnosti (produkce sporangii,
rust a virulence) jsme analyzovali 151 izolatd P. Xalni reprezentujicich 23 multilokusovych genoty-
pu. Nase vysledky ukazuji, ze po skonceni epidemie doslo k vyznamnému poklesu genetické diver-
zity a zaroven ke zvySeni zastoupeni genotypu Pxa-1. Tento genotyp byl jako jediny opakované
izolovén ze stejnych lokalit, zatimco vzacné genotypy jim byly Casto nahrazeny. Vyskyt odvoze-
nych (vzacnych) genotypi 1 mira jejich genetické odliSnosti od Pxa-1 v ¢ase vyrazné poklesla.
Testovani vybranych genotypt ukdzalo, Ze vzacné genotypy maji vyrazné nizsi fitness nez domi-



nantni Pxa-1 — ¢im vice genetickych zmén (zejména ztrat alel) dany genotyp mél, tim horsi byly
jeho schopnosti riistu, sporulace i virulence.

Ziskané vysledky ndm umoziuji formulovat hypotézu o vyvoji populaci P. Xalni v evropském mé-
fitku: po pocatecnim zavleCeni dominantniho genotypu (nejcastéjs$i) do prostiedi s vysokou hus-
totou citlivych hostitela (olse) dochéazi k jeho rychlému asexualnimu $ifeni a néasledné tvorbé od-
vozenych genotypt, z nichz se v§ak dlouhodobé udrzi pouze ty s vyssi fitness, ktera se projevi jako
vyhoda az v prostiedi, kde hostitelit vyznamné ubylo. V postepidemické fazi tak dochdzi ke snizeni
genotypove diverzity a opétovnému posileni dominance Pxa-1.

Tento vyvoj ma zasadni ekologické disledky. Pretrvavani nejvice patogenniho genotypu i v po-
zdnich fazich invaze znamend, Ze riziko dal$iho poskozeni pieZivSich populaci ol$i nadale trva.
Vzhledem k tomu, Ze P. Xalni se $ifi predev§im vodou a jeho invaze je vdzana na jednotliva povodi,
je pravdépodobné, ze v jinych oblastech Evropy probihd podobny scénaf s riznym casovym posu-
nem. Vysledky zdlraziuji nutnost dlouhodobého sledovani invaznich patogent nejen na Urovni
druhové pfitomnosti, ale také na urovni populacni genetiky, nebot’ tyto procesy mohou zasadné
ovlivnit dal$i dynamiku §ifeni i rozsah Skod.

Projekt byl finanén& podpofen grantem Technologické agentury CR SS05010191.



