Vyvoj vnitrodruhové diverzity Phytophthora Xxalni v oblasti povodi Vltavy
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Phytophthora alni s.1., invazni patogen olsi (Alnus spp.), zahrnuje tfi druhy. NejCastéjSim a zaroven
nejvice patogennim z nich je triploidni hybridni druh P. xalni, ktery vykazuje znacnou vnitro-
druhovou variabilitu s dominanci genotypu Pxa-1, pricemz dalsi desitky vzacnych genotypi jsou od
néj vétSinou odvozené ztratou heterozygozity. Lokalni populace tohoto patogenu jsou vysoce
proménlivé, avsak jejich populacni struktura a dlouhodoby vyvoj zistavaji stale nedostatecné pro-
zkoumané.

V nasem vyzkumu jsme porovnali dva soubory izolatd P. xalni ziskanych ze stejnych lokalit v povodi
Vltavy (Ceska republika) — béhem epidemické faze (2005-2010) a postepidemické faze (2020—2024).
Pomoci analyzy mikrosatelitti a testovani biologické zdatnosti (produkce sporangii, riist a virulence)
jsme analyzovali 151 izolat P. Xalni reprezentujicich 23 multilokusovych genotypii. Nase vysledky
ukazuji, Ze po skonceni epidemie doSlo k vyznamnému poklesu genetické diverzity a zaroven ke
zvySeni zastoupeni genotypu Pxa-1. Tento genotyp byl jako jediny opakované izolovan ze stejnych
lokalit, zatimco vzacné genotypy jim byly Casto nahrazeny. Vyskyt odvozenych (vzacnych) genotypt
i mira jejich genetické odlisnosti od Pxa-1 v Case vyrazné poklesla.

Testovani vybranych genotypt ukazalo, Ze vzacné genotypy maji vyrazné nizsi fitness nezZ domi-
nantni Pxa-1 — ¢im vice genetickych zmén (zejména ztrat alel) dany genotyp mél, tim horsi byly jeho
schopnosti ristu, sporulace i virulence.

Ziskané vysledky ndm umozZiuji formulovat hypotézu o vyvoji populaci P. xalni v evropském mé-
fitku: po pocCatecnim zavleceni dominantniho genotypu (nejcastéjsi) do prostiedi s vysokou hustotou
citlivych hostitelti (olSe) dochéazi k jeho rychlému asexualnimu Sifeni a nasledné tvorbé odvozenych
genotypl, z nichz se vSak dlouhodobé udrzi pouze ty s vyssi fitness, ktera se projevi jako vyhoda az
v prostiedi, kde hostiteli vyznamné ubylo. V postepidemické fazi tak dochazi ke snizeni genotypové
diverzity a opétovnému posileni dominance Pxa-1.

Tento vyvoj ma zasadni ekologické dusledky. Pretrvavani nejvice patogenniho genotypu i v pozdnich
fazich invaze znamena, Ze riziko dalSiho poSkozeni preZivSich populaci olsi nadale trva. Vzhledem
k tomu, Ze P. xalni se Sifi predevSim vodou a jeho invaze je vazana na jednotliva povodi, je pravdé-
podobné, Ze v jinych oblastech Evropy probihd podobny scénaf s riznym casovym posunem.
Vysledky zdiraziuji nutnost dlouhodobého sledovani invaznich patogenti nejen na urovni druhové
pritomnosti, ale také na urovni populacni genetiky, nebot’ tyto procesy mohou zasadné ovlivnit dalsi
dynamiku Sireni i rozsah skod.
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