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S rozvojem technologii je stale jednodussi ziskat tiplny genom jakéhokoliv organismu a nahlédnout
tak na jeho roli v ekosystému a biotechnologické vyuziti. Funk¢ni anotace genomi vSak stale nara-
Zeji na netplnost databazi a alternativni funkce anotovanych enzymi, coZ znesnadiuje interpretaci
dat. Pro zjisténi funkcni role dominantnich kvasinek patficich do stfevniho spoleCenstva kiirovce
lykoZrouta smrkového (Ips typographus) jsme proto spojili tfi nezavislé pristupy: genomova data,
in vitro enzymatické testy a analyzu metatranskriptomu, coZ prineslo jedinecny vhled do vyznamu
téchto kvasinek pro samotného kiirovce i do vztahii mezi mikroorganismy v ramci jeho travici
soustavy.

U péti druhti kvasinek, Kuraishia molischiana, Nakazawaea ambrosiae, Ogataea ramenticola,
Wickerhamomyces bisporus a Cryptococcus sp., izolovanych ze stfeva lykoZrouta smrkového, byly
v genomech nalezeny kompletni drahy pro Stépeni bunécné stény rostlin a hub, syntézu esencialnich
aminokyselin a vitaminu B6, coZ naznacuje jejich klicovou roli pro tspésny vyvoj tohoto Skiidce.
Nakolik tato zjiSténi odpovidaji redlné funkci, ilustruje in vitro analyza enzymu typu CAZymes
(Carbohydrate Active enZymes), tedy enzymil zapojenych do rozkladu, biosyntézy a modifikaci sa-
charidd. Zaméfili jsme se na rozklad bunécné stény rostlin (lignin, celuléza, hemiceluléza, pektin)
a hub (chitin) a zasobni latky rostlin (Skrob). Vysledky ukazaly mirnou az vysokou aktivitu exoce-
luldz, mirnou aktivitu hemicelulaz a velmi nizkou aktivitu pektindz. Ani lignin, ani Skrob témito
kvasinkami rozkladan nebyl. NejvySsi enzymatickou aktivitu pfi Stépeni celulézy a hemicelul6z
vykazovaly druhy Kuraishia molischiana a Nakazawaea ambrosiae, které zarovenl dominuji ve
sttevnim mikrobiomu lykoZrouta béhem letni generace.

Metatranskriptomicka data stfevniho spoleCenstva prinesla vhled do aktualné probihajicich meta-
bolickych procesti. Tato analyza ukazala, Ze houby jsou schopné degradace celulézy a chitinu, ale
pro degradaci pektini a hemicelul6zy zavisi na bakterialnim spolecenstvu, které oproti houbam
zajist'uje kompletni degradacni drahy téchto polysacharidt. Tato diskrepance ukazuje, Ze genomicka
data by méla byt interpretovana obezietné a méla by byt doplnéna o dalSi nezavislé analyzy, nez
budou vyvozeny zaveéry.



