Poznatky k slovenskej populacii Dothistroma pini
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Dothistroma pini je jeden z dvoch patogénov spdsobujucich Cervent sypavku borovic. Tento druh
bol definovany v roku 2004 a nésledne zaznamenany vo viacerych eurdpskych krajinach. Na
Slovensku bol prvykrat zaznamenany vo vzorkach odobratych z 2 plantdzi Pinus nigra v juhoza-
padnej Casti krajiny v roku 2013. V nasledujucich rokoch (2014-2017) bolo identifikovanych
8 novych zaznamov, z ktorych iba 2 boli porasty s va¢sim poc¢tom infikovanych stromov, zatial’ co
zvy$ok (6 lokalit) predstavovali individualne infikované stromy. Dalgie skiimanie pritomnosti pato-
génu priamo v ihliciach borovic pomocou druhovo Specifickych primerov odhalilo v roku 2018 na
Slovensku 17 novych stanovist’ vyskytu D. pini. Posledny prieskum Sirenia patogéna zistil d’alSich
15 lokalit.

Takmer vSetky infikované stanovistia su mestské vysadby alebo plantaze P. nigra, ktory je domi-
nantnym hostitel'skym druhom D. pini na Slovensku. Hostitel'ské spektrum huby spolu zahfia
13 taxonov (P. aristata, P. armandii, P. cembra, P. coulteri, P. densiflora, P. flexilis, P. jeffreyi,
P. nigra, P. mugo, P. ponderosa, P. sylvestris, P. Xschwerinii, Picea abies).

Tieto zaznamy D. pini dokazuju jej postupné Sirenie, potvrdzuju vyssie riziko napadnutia prevazne
mestskych plantazi a odhal'uji kolonizaciu novych typov porastov a hostitel'skych druhov. Nové
geografické zaznamy zo severnej a vychodnej Casti Slovenska poukazuji na expanziu patogéna,
jeho geograficky rozsah sa ukazuje byt vacsi, ako sa povodne ocakavalo.

U 105 izolatov zozbieranych z 10 lokalit a siedmich hostitel'ov sme stanovili populaént Strukturu,
geneticku diverzitu a spdsob reprodukcie. Celkovo bolo identifikovanych 15 unikatnych multi-
lokusovych haplotypov (MLH) a 3 ITS haplotypy. Tri nezéavislé metody (DAPC, STRUCTURE,
EDENetwork) rozdelili izolaty do dvoch odliSnych popula¢nych klastrov zodpovedajucich ITS
haplotypom. Zaznamenali sme vysoku troven klonality, ¢o naznacuje, Ze konidie su primarnym
zdrojom Sirenia patogéna. Nizka genetickda diverzita, prevazne nepohlavny sposob reprodukcie
patogéna a skuto¢nost’, ze vicsina izolatov bola zozbierand z introdukovanych druhov stromov a
povodnych druhov v umelo vysadenej mestskej zeleni, podporuje hypotézu, ze D. pini bola na
Slovensko introdukovana nedavno, pravdepodobne v désledku $irenia sprostredkovaného ¢lovekom
a v suvislosti aj s klimatickou zmenou.
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